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*Les especes Nosema apis, N. ceranae et N. bombi ont été ré-assignées en 2020 du genre Nosema vers le genre Vairimorpha

CONTEXTE ° Ces trois microsporidies sont des parasites intracellulaires des abeilles : V. apis et V. ceranae
chez I'abeille mellifere, V. bombi chez les bourdons.

* Les méthodes moléculaires actuelles ne permettent pas la quantification de ces trois parasites.

Développer et valider une méthode moléculaire harmonisée (PCR quantitative) permettant la détection

OBIJECTIF g . . . . e .
spécifique et quantification des trois parasites chez I'abeille mellifere, le bourdon et I'abeille maconne.
DEVELOPPEMENT VALIDATION
Basé sur le geéne simple-copie RPB1 * Performances et spécificités
de la PCR quantitative
* Développement : i
in silico i * Performances de la méthode T —
(bioinformatique) : chez Apis mellifera,
chez le bourdon Bombus terrestrls
} a chez Iabeille magonne Osmia bicornis
* Essais in vitro -
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PERSPECTIVES tude précise des (co)infections Vairimorpha, en particulier celles sans signe clinique clair

Etude du transfert de microsporidies entre pollinisateurs abeilles
Etude de la dynamique des coinfections/synergies avec d’autres pathogénes et parasites
Transfert vers des méthodes haut-débit pour I'analyse de grands jeux d’échantillons

Lien vers l'article : https://doi.org/10.1016/j.ejop.2022.125935
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